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1. RESUMEN

En Chile, a través del programa de Vigilancia Gendmica, se dispone de un total de 5.779 casos confirmados de
SAR&0V2 secuenciados y 869 casos genotipificados entre el 22 de diciembre de 2@3deelgostale 2021.

Se han detectado variantes de prepacion (VOC) en un 64,1% (n=4.260), variantes de interés en salud publica
(VOI) en un 20,5% (n=1.364), linajes en alerta para mayor seguimiento en un 3,2% (n=215) y otros linajes

corresponden al 12,2% (n=809), respecto al total de casos analizados.

En cuanto a las VOGamma (n=3.814}le detecta enun 57,4% del total analizado (n=6.648a variane Delta
es identificada en un 1,5% (n=101) de ¢asosanalizads al 08 de agosto 2021, principalmente en la region

Metropolitana(n=61).

Los principales hallazgos del mes de julio son:

A Se analizaron 83 muestras de casos de SAB®/2, 1.579secuenciadas y62 genotipificadas. De ell&07

muestras corresponden a viajeros y casglacionados viajerosy 1.636 casosde origen comunitario.

A En los analisis realizadaemantienela circulacion d8 VOC Gamma en ur68,8% (n=1268), Delta en un
4,5 (n83) y Alfa en un Z% (n49). La VOton mayor proporciérfue Lambda conun 16,8 (n309) y
ademas se mantienedos linajes en alertaB.1.621 en ud,0% (n74) condiscretatendencia abumentoy
B.1.427/429 en un 0,2%omo casos aislad@a=3)

A Lavariante Delta aumenta su deteccion rapidamente en Julio correspondien®s 5% aviajeros(n=71),
un 3,68%arelacionados con viajerdqa=3) y el resto a loprimeros casos de circulacién comunitat@variante

Delta (n9).



2. ANTECEDENTES GENERALES

Desde la identificacién inicial del SARB/2, hasta eD8 de agostale 2021, se han compartido, a nivel
mundial, mas de Z00.000 secuencias genémicas completas a través de bases de datos de acceso publico
(GISAID).

Con el finde facilitar la identificacion de 1a80Cy de VOI la OrganizaciéMundial de laSalud (OMS)
estableci6 el 31 de mayo del 2021 una nueva nomenclatura para las variantes dE&AR8enominandolas
segun las letras del alfabeto griego. Producto de la aparicién de nuakiastes, ladinamica de l&nfermedad,
la mayor comprensién de los impactos fenotipicos de las variantes y de la evidencia disponible es que la lista de
VQOC y VA estad continuamente siendo actualizada. EI nombre asignado por la OMS a @Gag VO es
independiente del sistema de nomenclatura para los linajes, pero se basa en las clasificaciones filogenéticas
disponibles por lo que este nombre se enlaza a los sietafe nomenclaturas utilizados para nombrar y rastrear

los linajes de SARRWV-2 por ejemplo, la nomenclatura PANGEh¢xo Complementario ZablaN°1).

El 06 de julio de 2021, la OMS indwlgunos linajes ealerta para mayor seguimiento, los cuales se
definen como una variante del SAR8\2 con cambios genéticos que se sospgulredenrepresentar un riesgo
futuro, pero la evidencidel impacto fenotipico o epidemioldgicotasnenos clap en comparacion con las VOC
y VOI, por lo gue requiere una mayor supervision y evaluacion repetida en espera de nuevas eidenificas.

La dltima actualizacion se realiz6 el de agosto, doselencluyen 3 linajes (B.1.1.523, B.1.619 y B.1.620)

en alertas designadas actualmente para seguimiento adiciGid§(Agosto 2021)

Ademaés deds variantegnalertas, las VOC y VOI también estan sometidas a un constante monitoreo por
parte de laOMS, las cuales se esperan que adquieran nuevas mutaciones y continien evolucionando con el
tiempo, producto de las altas tasa de transmisién en todo el mundo, pero mientras las nuevas variantes no
signifiguen cambios significativos en las caracteristigds/irus el nombre asignado se enlazara a los linajes

parentales segin nomenclatura PANGO

Ladeteccionmundial y nacional de las VOC, VOl y linajes se presenta en I&NTabla

1 La Iniciativa GISAID promueve el intercambio rapido de datos de todos los virus de la influenza y el coronavirus que GAWB el
19. https://www.gisaid.org

2 Actualizacion epidemiol6gica semanal sobre CENIE06 de julio de 20210MS(Edicién 47).



https://www.gisaid.org/

Tabla N1 Clasificaciones de variantes de preocupacién (VOC), variantes de interés (VOI) para la salud publica y
linajes en alerta para mayor seguimiento adicionatjvel mundial y en Chile.

Fecha de toma de Fecha toma de
Etiqueta muestra primer casc  muestra de Ultima
OMS Linaje Pango Primera muestra documentada identificado en Chile  deteccién en Chile

Variantes de preocupacion
Alfa B.1.1.7 ReinoUnido,septiembre2020 15-12-2020 04-08-2021
Beta B.1.351 B.1.351.2 B.1.351.3 Sudafricamayo 2020 06-04-2021 23-06-2021
Gamma P.1P.1.1P.1.2 Brasil,noviembre 2020 23-01-2021 08-08-2021
Delta B.1.617.2 AY.1 AY.2 India, octubre 2020 13-06-2021 06-08-2021
Variantes de interés
Eta B.1.525 Variospaisesdiciembre 2020 02-03-2021 08-03-2021
lota B.1.526 EstadodJnidos,noviembre 2020 16-05-2021 18052021
Kappa B.1.617.1 India,octubre 2020 04-06-2021 04-06-2021
Lambda C.37 Perl,agosto 2020 20-01-2021 31-07-2021
Linajes paranayor seguimiento

- B.1.427 B.1.429* Estados Unidos, marzo 2020 26-01-2021 11-07-2021

- p.2* Brasil,abril de 2020 02-01-2021 01-05-2021

- B.1.621 Colombia, enero 2021 22-03-2021 26-07-2021

- B.1.1.519 Varios paises, noviembre 2021 08-04-2021 08-04-2021

- C.36.3/C.36.3.1 Varios paises, enero 2021 04-06-2021 06-06-2021
Otros linajes

B.1.348 - 11-01-2021 09-06-2021
Otros linajes 01-01-2021 29-07-2021

* Ex VOI&psilon(B.1.427 / B.1.429) Zeta (P.2
Fuente: OMS, Actualizacion epidemioldgica semanal sobre €OVIB de julio de 2021 (Edicion7.

Seguria tltima evaluacion realizada por la OM8svariantes Epsilon, Zeta y Theta pasaron a clasificarse
como linajes de Alertg, a nombrarse por su linaje PANGO (B.1.427/429, P.2 y P.3 respectivayeaqie)habria
una disminucién de los riesgos para la sgwidblica en comparacion a los VOC y V@lfener una menor
incidencia. Por lo tanto, la vigilancia de nuevas variantes, asi como las variantes ya identificsatas,
fundamentakspor cambiosen la transmision delARSCo\F2 que pueden ocurrirpor elimpacto a nivel de salud
publica e individuakobre los métodos diagnésticos y terapéuticos, en la severidad clinica y la consecuente
demanda asistencial, en el nivel de efectividad y duracion de la inmunidad de las diferentes formulaciones de
vacunas pa SARE0V2. Estasactualizaciones permiteestablecer prioridades para la vigilancia e investigacion

y paraguiarlas estrategiage respuesta ante la pandenpar COVIEL9.



3. OBJETIVO DEL REPORTE

Entregarinformacion actualizada das variantes VOC y VOI, linajes en alerta de mayor seguimiento y otros linajes
de SAR&0V2 detectados en Chile doase a datoslisponibles hasta €8 de agostale 2021,a partir de la

recopilacién denformacionde diversas fuentes

4. METODO

Los aspectos metodolégicos sobrs ésstrategia de vigilancia epidemioldgica de SARS/2 y sus variantes,
definiciones operativas, lasmetodologiasde deteccion (seaenciacion germdmica 'y PCR determiacion de
mutaciones)y otros aspectosademas deads tablas de resultadoson mayor detalleestan disponibles en el

informe complementario en sus Anexogl Enhttp://epi.minsal.cl/informesde-situacioncovid19/.

Quando existen dos muestras de una misma personeossidera lanuestraanalizada posecuenciacion por

sobre la de PCR determinacion de mutaciones

Fuentes de informacioén

Instituto de Salud Publicanformesde secuenciaciorecibidos aD8 de agostale 2021
Universidad de Magallanes, informe de secuencia@bnil(a junio de 2021)

Universidad Andres Belllmforme desecuenciacion al 5 de agoste 2021

> > > >

Ministerio deSaludMINSAL),eagistro de deteccion de mutaciones asociadasariantes de preocupacion

(Alfa, Gamma y Delta) través de RPCRimplementada edaboratorios dehospitales publicoy otros

centros privadosle Chile, recibidos &8 de agost@021.

A Red de Salud UC Christus, inforrdesla pesquisa de mutaciones asociados a variantes de-Ga\RS
mediante RIGPCR, &1 de julio de 2021.

A dstema devigilancia epidmiologicaEPIVIGILAel Departamento de Epidemiologil Ministerio de
Saluddel MINSALal 08 de agostale 2021

A Registro de defunciones del Departamento de Estadisticas e Informacion en Salud (DEIS) del
MINSAL hasta €18 de agostale 2021.

A Base dedatos de la unidad de gestion de camas criticas (UGCC) de la Division de Gestién de

Redes Asistenciales (DIGERA) del MINSAL.

A Registro ddeclaracion Jurada de viajeros C19.cl.
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5. SITUACION EPIDEMIOLOGICA

Descripcion de variantes y linajes en el pais del 22 de diciemB&dal agosto

En el periodp se cuenta con5.779 casos confirmados de SAR8V2 secuenciados 69 casos
genotipificadogpara variantes de preocupacipantre el 22 de diciembre de 2020 y0d de agostale 2021 Las
VOGQcorresponden an64,1% (n4.260, las VOI ug0,5% (n=1364) y los linajes ealerta para mayor seguimiento
aun 32% (n215) del total de muestras de casasalizads (TablaN ° 2).Los andlisis por Institucién y metodologia

se presentan en el Anexo Complementario, Anexo 4, Tabldy N° 8.

Tabla N2 Resumen de variantes y linajes principales de casos confirmados d€€8¥%RSegun metodologia
de deteccion Chile, 22 diciembre de 202M8 de agostale 2021.

Variantes (Linaje Secue’nc!amo e 0 0
PANGO) gendmica Genotipificaciér Total (%) Sub Total (%)
Categoria completa
Alfa(B.1.1.7) 269 72 341 5,1%
. Beta (B.1.351
;’f‘er;iztszc?; /B.1.351.2 4 0 4 0,1%
para la salud /cI;3.1.351.?|;) 1/P.11 4.260 64,1%
publica amma (P.1/P.1.1 - 5544 775 3814 57,4%
(VOO) /P.1.2)
Delta (B.1.617.2 / o
AY.1/AY.2) 86 15 101 1,5%
Variantes de Et2(B.1.525) 2 0 2 0,0%
interés para lota (B.1.526) 4 0 4 0,1%

1.364 20,5%
lasalud  Kappa (B.1.617.1) 1 0 1 0,0% ’
publica (VOI) | ymbda (C.37) 1357 0 1357 20,4%

B.1.427/429 29 1 30 0,5%
Alerta para | P-2 35 6 41 0,6%
mayor B.1.621 139 0 139 2,1% 215 3,2%
seguimiento | g 1 1 519 1 0 1 0,0%
C.36.3/.36.3.1 4 0 4 0,1%
Linajes y B.1.1.348 243 0 243 3,7%
otras 809 12,2%
variantes | Otros* 566 0 566 8,5%
Total 5779 869 6648 100% 6.648 100%

* Corresponde a otros linajes y otras variantesespecificadas

Datos provisorios &8 de agostale 2021 Fuente Instituto de Salud Public&niversidad déMagallanesUniversidad Andrés BellRegistro de deteccion
de mutacionesasociadas variantes de preocupacion (Alfa, Gamma y D&taratorios de hospitales publicos de CkilglinicaAlemanade SantiagoRed
de Salud UC ChristuSistema de notificacion obligatoria EPIVIGILA, Ministerio de Salud. Declaracion Jurada de viajeraaBdi@db por: Departamento
de Epidemiologia\linisterio de Salud



En la regién Metropolitana se presentd mayor nimero de casos analizadosravés desecuenciacion
gendmicay por determinacién demutacionesasociadas variantes de preocupacidnediante RIPCRFigura
N°L).

Figura N Distribucién de casos confirmados de SARS2 segun metodologia d#eteccidnde variantesy
region de residencia. Chile, 22 diciembre 2023 de agost®021.
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Datos provisorios 8 de agostale 2021. Fuente:Instituto de Salud Publica. Universidad de Magallanes. Universidad Andrés Bello. Registro de deteccién
de mutacionessociadas vaiantes de preocupacion (Alfa, Gamma y Deledjoratorios de hospitales publicos de Cilglinica Alemande SantiagoRed

de Salud UC Christus. Sistema de notificacion obligatoria EPIVIGILA, Ministerio de Salud. Declaracion Jurad&Cd® viitabsrado por: Departamento

de Epidemiologia/linisterio de Salud

Los casos analizados al 08 de agosto de 2021, se distribuyen de miankEnaenambos sexo§9,2%

de mujeres. El 39% de los casos corresponden a adulttiedos 20 y 39 afos (Figura N°2).

Figura N2 Distribucion seguin sexo y edad de casos confirmados deG#\Recuenciados y
genotipificados. Chil@2 dediciembre 202@; 08 de agost®021.
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Datos provisorios &8 de agostale 2021. Fuente:Instituto de Salud Publica. Universidad de Magallanes. Universidad Andrés Bello. Registro de deteccion
de mutacionessociadas: variantes de preocupacion (Alfa, Gamma y Dédbpratorios dehospitales publicos de ChifeClinica Alemande SantiagoRed

de Salud UC Christus. Sistema de notificacion obligatoria EPIVIGILA, Ministerio de Salud. Declaracion Jurada de clidéabsr@d®.por: Departamento

de Epidemiologiaylinisterio de Said.




En cuanto a las VOGamma (n=3.814}je detecta enun 57,4% del total analizado (n=6.64&) nivel nacional
Gammees identificada en uii5% de los casoesidentes analizadade la region de Arica, un 74% larregion del
Valparaiso y un 72% en la regién de Tarapacé. Se acumulan 341 (5,1%) casos asociados a variante Alfa en todo
pais, siendo detectadan un 14% deds casogrovenientes de la region de Los Rios y @ted la region
Metropolitana. La variamt Delta es identificada en un 1,5% (n=101)odedsosanalizass al 08 de agosto 2021,
principalmente en la regioNletropolitana(n=61) (TablaN°2 N3y Figura N°B8

Figura N3 Distribucion porcentual de las variantes y linajes de casos-S8¥®5segun region de residencia.
Chile, 22 de diciembre 202008 de agost®021.

®Alfa ©B.1.1.348 ©B.1.621 ®Beta © Delta ® Gamma ® Lambda * Otras Alerta ® Otros Linajes ® Otros VOI
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Datos provisorios al 08 de agosto de 20FLente:Instituto de Salud Publica. Universidad de Magallanes. Universidad Andrés Bello. Registro de deteccién
de mutacionessociadas variantes de preocupacion (Alfa, Gamma y Délibpratorios de hospitales publicos de Chilelinica Alemana de Santiageed

de Salud UC Christus. Sistema de notificacion obligatoria EPIVIGILA, Ministerio de Salud. Declaracién Jurada de elidjtabsr@d®.por: Departamento

de EpidemiologiadVlinisterio de Salud



Tabla N3 Distribucion de las variantes y linajes de caswdirmados d&SAREC0V2, segurmetodologiade
deteccidny region de residencia. Chile, desde el 22 de diciembre 203@le agostade 2021.

VOC VOl Linajes de Alerta Otros linajes
Regiones Alfa Beta Gamma Delta Lambda Otras VOI B.1.621 Otoslinajes | g 4 1 54| OUr0S
en alerta Linajes
SG RT PCR SG RT PCR SG RT PCR SG RT PCR SG SG SG RT PCR SG RT PCR SG RT PCR SG SG
Aricay 3o o|o |42|59 |2 |0 |8 | 0|1 |o0| o9 | 0|3/ o0 56 | 12
Parinacota

Tarapaca 8 0 0 0 100 92 0 0 35 0 0 0 10 0 0 0 3 18
Antofagasta 5 2 0 0 146 2 5 0 69 0 0 0 28 0 4 1 14 16
Atacama 18 0 0 0 112 0 5 0 96 0 0 0 5 0 1 0 1 22
Coquimbo 5 1 0 0 59 9 3 0 26 0 0 0 2 0 2 0 0 26
Valparaiso 22 1 0 0 266 51 8 0 41 0 1 0 6 0 8 0 3 20

Metropolitana

. 140 42 4 0 740 | 322 52 9 327 0 4 0 48 0 23 6 98 291
de Santiago
Lib. Bdo.
hol 431 4 0 0 0 237 1 0 0 110 0 0 0 9 0 2 0 4 18
Maule 11 0 0 0 147 0 3 0 134 0 0 0 11 0 3 0 10 33
Nuble 4 1 0 0 137 0 1 0 50 0 0 0 1 0 3 0 4 12
Biobio 13 0 0 0 159 0 2 0 117 0 1 0 5 0 9 0 29 21
Araucania 2 2 0 0 104 41 2 3 72 0 0 0 3 0 7 0 6 20
Los Rios 23 22 0 0 50 152 0 0 64 0 0 0 0 0 2 0 0 9
Los Lagos 8 1 0 0 161 40 2 3 41 0 0 0 2 0 1 0 11 31
Aysén del
el G| g 0 o | 69 | 6 o| o|s1|] o] o o] o 0 1 0 2 7
Ibafiez del
Campo
Magallanes 2 0 0 0 81 0 1 0 38 0 0 0 0 0 0 0 2 10
Total 269 72 4 0 3039 | 775 86 15 1357 0 7 0 139 0 69 7 243 566

SG= Secuenciacion gendmid@TPCR= RPCR para deteccion de mutaciones

Datos provisorios &8 de agostale 2021. Fuente:Instituto de Salud Publica. Universidad de Magallanes. Universidad Andrés Bello. Registro de deteccion
de mutacionegsociadas variantes de preocupacion (Alfa, Gamma y Ddihpratorios de hospitales publicos de CRilelinica Alemande SantiagoRed

de Salud UC Christus. Sistema de notificacion obligatoria EPIVIGILA, Ministerio de Salud. Declaracion Jurada de eolidéabsr@d®.por: Departamento

de Epidemiologiaylinisterio de Salud.
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Respecto a las V@Qlmbdalii=1357)es la mas detectadaonun 20,4% delos casosinalizads (n=6.648.

Estase presenta en maya@roporciénen la region del Mauleon un 38%y en lasregionesde Atacama y Aysen

con un 37%lelos casoen ambagTabla N°2N°3y Figura N°3)

Respecto a los linajes en Alerta para mayor seguimiento, el mas fre@sBite621con un2,1% (n139)

del total de casos analizad(n=6.648. Este linajen Antofagasta alcanza el 10% dedasos yo seha detectado

en la regién dé.os Bos,Aysénni MagallaneqTabla N°2N°3y Figura N°3)

El linaje en seguimiento B.1.1.348, presentaliifbo (n=243)de los casoanalizados/ alcanza etayor

porcentaje enlas regionegle Arica y Biobio con un 8% de sus caks$e linajeno ha sido identificaol en las

regiones deCoquimbo y Los Ri¢Fabla N2, N°3y Figura N3).

En el analisis de la distribucion de VOC de acuerdo a su condicion de viajero o comunitario se observa la

variante Gam#&n=375), Alfa (h=112) y Delta(n=81) en mayor proporciémnviajeros y en la vigilancia comunitaria

la mayor cantidad de casos corresponden a variante Garfmrz430 )(FiguraN°4 yN©5).

Figura N4 Distribucion de los casos en viajerage
SARE0V2 secuenciados y genotipificados, seg
clasificacion OMS. Chile 22 de diciembre 228 de

agosto 2021.
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Figura N5 Distribucién de los casos comunitarios t
SARE0V2 secuenciados y genotipificados segt
clasificacion OMS. Chile 22 de diciembre 2028 de

agosto 2021.
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Datos provisorios &8 de agostale 2021.* Incluye relacionados con viajerdsuente:Instituto de Salud Publica. Universidad de Magallanes. Universidad
Andrés Bello. Registro de deteccion de mutaegasociadas variantes de preocupacion (Alfa, Gamma y Ddéthpratorios de hospitales publicos de Chile

y Clinica Alemande SantiagoRed de Salud UC Christi&stema de notificacion obligatoria EPIVIGILA, Ministerio de Salud. Declaracion Jurada de viajeros
C19.clElaborado por: Departamento de Epidemioloddinisterio de Salud
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Respecto aals VOlhan sido mayormente detectadas a nivel comunitarim predominio devariante
Lambda.En relacion dinajes enAlerta, la mayor proporcidon corresponde al linaje B.1.621 proveniente
principalmentede la vigilancia de viajeroEn otros linajes, el B.1.1.®ha sido detectado en mayor proporcién

en la vigilancia comunitaria (Figux&4 yN5).

En términos de las caracteristicalnicas y de gravedatt ksvariantes, del total de caso&Samma(n=
3.814)un 718% de casosstasintométicoal momento de la notificaci6tn=2.73), seregistran &5 ingresos a
hospitalizacion(17,2%, 194 correspondera ingresos aerviciosde mayor complejidad5,1%)y un 5,5%n=208)
fallecen (TablaN“4). Respecto a losasos devariante Alfa (n=341), un 56,%6 delos casosesta sintométicoal
momento de la notificacidin=194).el 7,9% (n=655)se hospitalizy el 3,20 (n4d1) ingresaa UCI/UTY un 1,8%
(n=6)fallecen. Por otra parte,respecto al total de casos de variante Delta (n=100)43,8% de casogsta
sintomaticos(n=44),un 5% (n=5) shospitalizay no se registran fallecidq¥ablaN°4). La VOI Lambda, presenta
un 76,6% de sintomaticos, 16,7% ligspitalizacion y un 6,0% de ingreso a tifl relacion dos 1.357 casos
detectadog(TablaN4).

TablaN° 4 Caracteristicas y factores de riesgo de las variantes de preocupacion y variante Lambda@e\SARS
2 secuenciados y genotipificados. Chdesde el 22 de diciembre 202008 de agostale 2021.

Sintomatico Hospitalizacién Ingreso UCI/UTI Fallecidos/letalidac Embarazc Comorbilidad

n n % n % n % n % n n
VOC
Alfa 341 194 56,9% 27 7,9% 11 3,2% 6 1,76% 1 17
Beta 4 1 25,0% 0 0,0% 0 0,0% 0 0,00% 0 0
Gamma 3814 27371 718% 655 17,2% 194 5,1% 208 5,45% 40 852
Delta 101 44 43,6% 5 5,0% 2 2,0% 0 0,00% 0 11
VOI
Lambda 1357 1.039 76,6% 687 16,7% 82 6,0% 58 4.27% 8 189

Datos provisorios &8 de agostale 2021. Fuente:Instituto de Salud Publica. Universidad de Magallanes. Universidad Andrés Bello. Registro de deteccion
de mutacionessociadas variantes de preocupacion (Alfa, Gamma y Ddé#bpratorios de hospitales publicos de Chilelinica Alemande SantiagoRed

de Salud UChristus. Sistema de notificacion obligatoria EPIVIGILA, Ministerio de Salud. Declaracion Jurada de viajefdin&iérid.de SalucElaborado

por: Departamento de Epidemiologidijnisterio de Salud

Las caracteristican detallede los casos dBARS0V2 secuenciados y genotipificados por variantes y
linajes se encuentran en Anexo Complementakioexo4, desde la Tabla N°2 hasta la Tabla. N°5
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Evolucion y Distribucion espacyalemporalde variantes en Chile

Situacion General

La presentacion de los cassmsumulados déas variantes y linajes mas prevalentes muestra la importancia
del avancey velocidaden su propagacion mensual desde la aparicién del primer eadasvariantes Gamma,
Lamba y recientemente Delt@onun rapido incrementa@n comparacion atras variantes Respecto al linaje

B.1.621, se observa un aumento en su distribucion acercandasevariantes de preocupacioRigura N° 6).

Figura N® Casos acumulados de variantes de SBR& desde el primer dimes de deteccidn del caso
indexadas por meses. Chile, 22 de diciemlil@ de agost@021.

1000

casos acumulados (escala logaritmica)
1 10 0o
1 1

Meses desde la aparicidn de la variante en Chile

Alfa — DBeta Gamma
B8.1.621 — Delta Lambda

Datos provisorios al 08 de agosto de 20ELente:Instituto de Salud Publica. Universidad de Magallanes. Universidad Andrés Bello. Registro de deteccion
de mutacioresasociadas variantes de preocupacion (Alfa, Gamma y Dd#bpratorios de hospitales publicos de Ckilglinica Alemande SantiagoRed

de Salud UC Christu8istema de notificacion obligatoria EPIVIGILA, Ministerio de Salud. Decldraeida de viajeros C19Eaborado por: Departamento

de Epidemiologiaylinisterio de Salud

La evolucion de las VOC a nivel nacional muestra una tendencia al alza desde nhiarpara jlia variante
Gamma, donde alcatizsu maximo en jnio con un 4,0 0=1.093) del total delos casos de SARD\2
analizadasese mes (n=#77). En ¢ mes dejulio, esta variante corresponde &B,86 (=1.268) de bs casos

analizados (n=843)

La variante Alfa preseituna disminucién a partir del mes de abril llegando en junio a estar e6%l 1,
(n=23) de lbs casosnalizadogn= 902)y en elmes de juliocorrespondb al 2,7 (n=49) de los casogn=1843)

analizados &a fechaeste informe(FiguraN°7).
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En el mes de junio se identificaron los primeros casos de la variante d@eltan0,3% (n=5) del total de
los casosnalizadogse mes (n=477). En julio, se detectaron 83 casos, correspondiendo al 4,5% de los dasos
estemes Figura N7). Se acumulan a la fecha un total de 101 cadesllos 86econfirman por secuertiacion
gendmicay 15 casos probables mediante PCR mutaciones. Segun informacién preliminaBl son viajeros o
relacionados corellosy 20 casos comunitariggon residencia en las regiones de Antofagasta, Metropolitana,
Araucania y Los Lag@&n relacidrconla variante Lambdanantuvo una tendencia al alza hasthmes de mayo
con un29,4%(n=354), siendola segunda variantmas frecuenteentre los 1.205 casos ese medurante el mes
de julio, los casos alcanzaron el 16,8% (n=3@3pectodel total de casos (n=1.8433e observain discreto
aumento de linajede alerta para seguimientB.1.621desdejunio, conun 4,0% (n<4) de las muestrasle casos

analiza@s enjulio (Figura N° 7).

Desdefines de julio se incrementd el nimero de casos analizados a través de la implementacion de
determinaciones de mutacionessociadas variantes de preocupacion (Alfa, Gamma y DeftadlianteRFPCR
en hospitales de la red pubica, las cuales solo detewtaraciones asociadas a variantes Gamma, Delta y Alfa
(Figura N° 7).

Figura N°7 Distribucion de VOCVOIy linaje mas prevalente de casos de SERS2 secuenciados y
genotipificadossegunfecha de toma de muestra de test diagndstico. CRiBgiciembre-08 de agost@021.

®Alfa ©B.1.1.348 ©B.1.621 “ Beta " Delta ®* Gamma * Lambda

dic 2020 ene 2021 feb 2021 mar 2021 abr 2021 may 2021 jun 2021 jul 2021 ago 2021

Datos provisorios &8 de agostale 2021. Fuente:Instituto de Salud Publica. Universidad de Magallanes. Universidad Andrés Bello. Registro de deteccion
de mutacioneg@sociadas variantes de preocupacion (Alfa, Gamma y Dd#bpratorios de hospitales publicos de Chilelinca Alemanale SantiagpRed

de Salud UChristusSistema de notificacion obligatoria EPIVIGILA, Ministerio de Salud. Declaracion Jurada de viajereBdi@db por: Departamento

de Epidemiologiaylinisterio de Salud.
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La distribucién regional de los casos de SBR& sewenciados y genotipificados desde el 22 de diciembre de
2020 al 08 de agosto 2020 se encuentra en la Tabla N°6 del AnArexaComplementario.

Vigilancia de viajeros

A la fecha se cuenta con la identificacién de variantes en 984 viajeros y casos relacionados con viajeros,

correspondiendan julio a207 casos.

La evolucién de las VO£ viajerogs muestra un descenso en el ingreso de la variante Alfa de mayo en
adelane. Seobservaunaalta prevalencia de la variante Gamma desde marzo en adelaletzando el mayor
porcentaje en mayo, mismo periodo en que el linaje B.1.§24 comienza a ser mas frecuente en viajeros,
alcanzando un 21% en el mes de junio 2Q2lvariante Delta ingresa en junio y durante el mes de julio acanz
el 3% de las variantedetectadas, con un porcentaje similai39%) a GammaFigura N°8)La variante Lamba,
disminuye a partir de junio, correspondiendm julioal 6% en el mes de jul{o=207) Por otro ladono se observa
mayor diversidad de linajes en viajemsjulio limitandose a los linajes clasificados por la Organizacion Mundial

de la Salud parseguimiento(Figura N° 8)

Figura N8 Distribucion de las VOQEOIy linajes mas prevalentes de casos de SBR& en viajeros. Chile,
enero¢ 08 de agost@021.
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Datos provisorios &8 de agostale 2021. Fuente:Instituto de Salud Publica. Universidad de Magallanes. Universidad Andrés Bello. Registro de deteccion
de mutacionesisociadas variantes de preocupacion (Alfa, Gamma y Dd#bpratorios de hospitales publicos @iley Clinica Alemande SantiagoRed
de Salud UC Christus. Sistesieanotificacion obligatoria EPIVIGILA, Ministerio de Salud. Declaracion Jurada de viajerdsl@i®atlo por: Departamento

de Epidemiologiaylinisterio de Salud
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Vigilancia de casos comunitarios

De lass.648muestrasde casos de SARS\2, analizadosntre enero y eD8 de agostale 2021,5.664
corresponderon acasosde SARE0V-2 provenientes de laigilancia comunitaria. De e, el 64,96 (n3.674)
corresponderon a VOC, un 2,9% (n.295) a VOI, un 0,0% (n=%5) a otros linajesy un 2,3% a alertas de
seguimiento(n=130). Desde su deteccion comunitaria en febrero 2021, la variante Garhenavidenciado un
aumento de casos, llegando a mas del 70% de los casos en junio y jinahte Lambda, por su lado, presenta
una disminucién en los meses que Gamma muestra el mayor porcentaje de casos. La variante Alfa, presenta una
disminucion desde el mes de marzo a la fechasteinforme. El linaje B.1.621 presenta un leve aumentsdde

junio (Figura N°9).

En el mes d@lio se detectan los primerodcasos comunitarios de la variante Deltientificandose a la
fecha 20 casoa través de secuenciacién genémica y genotipificaddmse detectan casos de variante Beta a

nivel comunitario(Figura N°9).

Figura N9 Distribucion de las VO®Q y linajes mas prevalentes de casos de SB®R& comunitarios. Chile,

enerog 08 de agost@021
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Datos provisorios &8 de agostale 2021. Fuente:Instituto de Salud Publica. Universidad de Magallanes. Universidad Andrés Bello. Registro de deteccion
de mutacionessociadas variantes de preocupacion (Alfa, Gamma y Ddébpratorios de hospitales piblicos @iley Clinca Alemanale SantiagpRed

de Salud UC ChristuSistema de natificacion obligatoria EPIVIGILA, Ministerio de Salud. Declaracion Jurada de viajefoa@ir@ab por: Departamento

de Epidemiologiaylinisterio de Salud.
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Descripcidn de variantes en el pafsjulio de 2021

Desde el al31dejulio de 2021 seuenta con el resultado denuotal 1.843 casosconfirmadosde SARS
CoV2 analizados, de los cualessecuencieon 1.579y mediante RTPCR de mutaciones asociadagriantes de
preocupacion (Alfa, Gamma y Delt® identificaron264. El 76% deols casosorrespondena VOC (n=1.400),
principalmente Gamma (n=1.268); el 16,8% de los cas3l (n=309) y el 4,2% de los caadimajes en Alerta.
(Tabla N° 5)Del total decasos analizadadurante el mes de julio 202%] 51% corresponde a mujergl 90%
de los casos son de nacionalidad chileBeB9%soncasos comunitarios y utl%sonviajeros orelacionado con
viajeros Respecta la regidén de residencia mayorproporcién decasosanalizadogprovienen desde la region
Metropolitana (19%) y de la region de Arica y Parinacafi2%) (Tabla N5y Anexo ComplementarjcdAnexo 4,
Tabla N° B

Tabla N% Distribucion de las variantes y linajes segun metodologia de analisis de casos - @®S2R&gun
region. Chile, desde el 01 al 31 de julio 2021.

Linajes Otros

voc Vol de Alerta  linajes
Regiones Alfa Gamma Delta Lambda ‘/351?;7 B.1.621

SG RT PCR SG RT PCR SG RT PCR SG SG SG SG

Arica y Parinacota 0 0 181 22 2 0 12 0 5 3
Tarapaca 0 0 17 35 0 0 4 0 9 5
Antofagasta 0 0 64 0 4 0 32 0 14 9
Atacama 5 0 58 0 5 0 27 0 2 1
Coquimbo 0 0 33 2 3 0 3 0 0 11
Valparaiso 6 0 102 8 7 0 22 0 4 0
Metropolitana de Santiago 16 0 131 70 50 2 36 0 26 15
[A6d . R2® hQl ATIA 0 0 78 0 0 0 25 0 1 6
Maule 0 0 58 0 2 0 15 0 6 2
Nuble 0 0 76 0 1 0 20 0 0 1
Biobio 4 0 87 0 2 0 60 0 4 1
Araucania 0 0 42 7 2 0 14 3 3 2
Los Rios 0 16 13 86 0 0 13 0 0 0
Los Lagos 2 0 51 15 2 0 13 0 0 1
Aysén del Gral. Carlos Ibafiez del Car 0 0 27 1 0 0 10 0 0 0
Magallanes 0 0 4 0 1 0 3 0 0 0
Total 33 16 1022 246 81 2 309 3 74 57

SG= Secuenciacion gendomicaATR= RPCR pardeteccion de mutacionedatos provisorios al 08 de agosto de 20Elente:Instituto de Salud Publica.
Universidad de Magallanes. Universidad Andrés Bello. Registro de deteccién de mutas@miadas variantes de preocupacion (Alfa, Gamma y Delta)
laboratorios de hospitales publicos @iley Clinica Alemande SantiagoRedde Salud UC Christus. Sistema de notificacion obligatoria EPIVIGILA, Ministerio
de Salud. Declaracién Jurada de viajeros CHBatdorado por: Departamento de Epidemiologfinisterio de Salud.
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En la vigilancia comunitaria, se analizaron un total de 1.636 en el mes degdéstomadas el mismo
mes la variante Gamma fue identificada a nivel nacional, en mayor porcergdgsdnuestras en la region de
Arica y Parinacota. En la vigilancia de viajeros, se contd con el resultado del andlisis de 207 casos, en esta vigilanci

la variante Delta irrumpe en el mes de julio con un total de 74 qdsdsa N5, Figura N°@, Figura N° 1).

Figura N0 Distribucion deds casogomunitarios secuenciadosygnotipificasds de variantes y linajes en
seguimiento de SARS0\/2 segun region de residencia. Chile, julio 2021.
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Datos provisorios al 08 de agosto de 20ELente:Instituto de Salud Publica. Universidad de Magallanes. Universidad Andrés Bello. Registro de deteccion
de mutacionessociadas variantes de preocupacion (Alfa, Gamma y Dd#bpratorios de hospitalegiblicos deChiley Clinica Alemande SantiagoRed
de Salud UC Christus Sistema de notificacién obligatoria EPIVIGILA, Ministerio de Salud. Declaracion Jurada de viajeroBlabb®azio por:

Departamento de Epidemiologilsinisterio de Salud.

18



Figura N1 Distribucion decasos de SARS0V 2 en viajeros secuenciadggyenotipificados de variantes y linajes
en seguimiento de SAR®V2 segun region de residencia. Chile, julio202
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Datos provisorios al 08 de agosto de 20ELente:Instituto de Salud Publica. Universidad de Magallanes. Universidad Andrés Bello. Registro de deteccién
de mutacionessociadas variantes de preocupacién (Alfa, Gamma y Ddéthpratorios de hospitales publicos de ChiRed de Salud UC ChristuSlirica
Alemanade SantiagoSistema de notificacién obligatoria EPIVIGILA, Ministerio de Salud. Declaracion Jurada de viajeios @b por: Departamento

de Epidemiologiaylinisterio de Salud.

Dentro del periodo mencionadda variante Gammasta presente en el 68,8% (n=1.268) de los casos,
distribuida en todo el pais, con mayor frecuencia en la regién de Arica y Parinacota (n=203) y Metropolitana
(n=201). La variante Alfa esta presente en el 2,7% (n=49) de los casos en residehti@sama,Valparaiso,
Metropolitana, Biobio, LoRiosy Los Lagos. La variante Delta se identific6 en 83 (4,5%) casos con residencia en la
YFE&@2NNI RS flLa NBIAz2ySa RS LI Nas SEOSLIidzZ yR2 ¢ NI LJ

variante Beta o se identifican casos durante este periodo (Tabl& WFiguraN°12.

Se identificaron 309 casos de VOI (17,2%) las cuales correspondieron solo a la variante Lambda. Estos se
detectaron todo el territorio nacional, siendo mas frecuentes en la regidoBiddlio(n=60).En cuanto a linajes
de Alerta, se han identificado 74 casos del linaje B.1.621 y 3 dadowmjeB.1.42/429 durante el mes de julio,
correspondiendo al 4,0% Y 0,2% de los casos respectivamente, identificandose desde la regién de Arica y
Painacota hasta la region de la Araucartia relacion con otros linajes se identifico B.1. (n=2), B.1.1 (n=1), B.1.111
(n=1), B.1.625 (n=1), B.1.84 (n=1) y C.16 (i{¥abla NS y Figura N° 12)
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Figura N2 Distribucion porcentual de las variantes y linajes de S2R& segun regidn de residencia de los

casos. Chile, julio 2021.

Datos provisorios &8 de agostale 2021. Fuente:Instituto de Salud Publica. Universidad de Magallanes. Universidad Andrés Bello. Registro de deteccion
de mutacionessociadas variantes de preocupacién (Alfa, Gamma y Ddéthpratorios de hospitales publicos de ChRedde Salud UC Christy<lirica
Alemanade SantiagoSistema de notificacion obligatoria EPIVIGILA, Ministerio de Salud. Declaracion Jurada de viajeiosdr@ah por: Departamento

de Epidemiologiaylinisterio de Salud.
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